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La biodiversité bactérienne pourrait étre
de 1 000 milliards d'especes !
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En utilisant de nouvelles méthodes d'extrapolation, une étude évalue le nombre total d'espéeces
bactériennes existantes entre 100 et 1 000 milliards ! Seulement 10 millions d'espéces bactériennes
ayant été décrites, il resterait donc 99,999% de la biodiversité bactérienne a découvrir. L'utilisation
de l'outil informatique est évidemment plus que jamais nécessaire pour répondre a ce type de
question.

Chiffrer le nombre d’espéces vivant actuellement sur la Terre est un exercice délicat. Si on sait que le nombre
d’especes décrites est bien inférieur au nombre d’espéeces existantes, comment chiffrer ce que I'on ne connait pas ?

Les méthodes d’évaluation se basent sur les données déja disponibles. L'inventaire est évidemment plus ou moins
complet selon les groupes auxquels on s’adresse. Il ne fait aucun doute qu’on connait beaucoup mieux la biodiversité
spécifique des organismes de grande taille que celle des micro-organismes (si on considére le nombre d’especes
décrites rapporté au nombre total).

Or il se trouve que les micro-organismes sont au centre de l'attention d’un certain nombre d’'études de grandes
ampleur, dont la mission scientifique Tara Océan mais aussi I’'Earth Microbiom Project ou le Human Microbiome Project.
En partant des données recueillies par ces études et en utilisant, pour le monde microbien, une loi d’échelle de la
biodiversité, deux chercheurs de I’'Université d’Indiana (USA) ont évalué le nombre total d’espéces a partir des données
existantes. Et le résultat de cette projection est spectaculaire puisqu’elle conclut a I'existence de 100 a 1 000 milliards
d’espéces microbiennes vivant actuellement sur Terre (voir référence en bas de page) !

Ce chiffre astronomique est supérieur aux évaluations actuelles de plusieurs ordres de grandeurs. Méme s’il reste
probablement a confirmer cette projection, la possibilité d’'une telle biodiversité microbienne conforte une tendance de
fond actuelle qui est d'attribuer un réle de plus en plus important au monde microbien, comme en atteste les
nombreuses recherches qui se développent sur le microbiome (ensemble des génomes des bactéries colonisant
I’'organisme d’un animal), et en particulier le microbiome humain.
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